
CNSA 数据归档系统操作手册 

一、 简介 

中国核酸序列归档服务（CNSA）是一个方便快捷在线提交生物研究项目、样本、实验等

信息数据的系统，结合国际核酸序列数据库（International Nucleotide Sequence 

Database Collaboration，INSDC）标准，遵循 Fort Lauderdale Agreement、NHGRI Rapid 

Data Release Policies、Joint Data Archiving Policy、CC0-No Rights Reserved等国

际数据开放协议，接受来自全球科研的测序研究数据（包括原始数据和其他支撑数据）递交，

其数据递交服务可作为文献出版流程的补充，支持早期数据的共享。CNSA 致力于生物测序

信息和数据的存储和共享, 旨在为全球的研究者提供当前最全面的数据和信息资源，促使

研究人员能够便捷深入的访问和使用数据。 

二、 数据提交流程 

1. 登录数据库 

CNGB 所有数据库使用统一的用户注册登录平台，注册账号适用于所有的 CNGB 数据库。

用户可通过网址（http://db.cngb.org/cnsa）进入 CNSA 数据库主页（如图 1），请先阅读

页面上方的用户须知并点击同意。点击页面右边的“登录/注册”标签进入注册登录页面（如

图 2）。（注意：需先注册才能登入，提交数据。） 

 
图 1 主页面 



 

图 2 登录页面 

2. 首页 

2.1 CNSA简介 

简要概括 CNSA的目的，意义。 

2.2 全局检索 

可查询 CNSA 中所有已发布的项目/样本/实验/组装/测序信息（见图 3）。 

2.3 数据递交入口 

两种递交方式：ENA-BROKER 和 DOI 标准（GigaDB）入口，分别提供原始数据和其

他支撑数据的递交和审编（见图 3）。 



 
图 3 全局检索和数据递交入口 

2.4 统计信息 

统计用户提交的样本信息中各个物种的分布情况（见图 4）。 



 
图 4 数据统计 

3. 个人中心 

3.1 提交流程 

先进行项目信息填写，再递交样本信息，然后分为两条路径，一条为提交实验/测

序信息；另一条为提交组装信息（见图 5）。 

3.2 提交进展 

统计当前用户已提交的项目/样本/实验/测序/组装信息（见图 5）。 



 

图 5 提交流程和进展 

3.3 提交者信息登记 

填写提交者信息，与其后提交的项目/样本/实验/测序/组装信息关联，支持注册用

户与提交者非同一人（见图 6）。 

 

图 6 提交者信息录入 



4. 项目提交 

4.1 登录项目页面 

4.1.1 公开项目信息查询 

点击导航栏“项目”进入到项目信息页面，该页展示所有用户公开的项目列表信息。

点击编号，可浏览项目的公开详情页（如图 7-8）。 

 

图 7 项目信息页 

 

图 8 项目公开详情页 

4.1.2 用户提交项目 

点击“已提交项目”，可查看用户本人提交的项目（图 9），包括已完成提交和未

完成提交的项目。支持以项目标题/物种为过滤条件进行查询，点击“编辑”自动跳转

到用户上次还未完成的步骤。对于已完成提交的项目，跳转到概览页面。 



点击“新的项目”进入到项目提交页面（如图 10），可看到表单。 

 

图 9 我的项目页 

4.2 项目基本信息页 

项目基本信息页（如图 10），此页要求填写项目的基本信息，如项目名称、项目关

联领域、项目公开描述信息、外部链接、关联项目、基金信息、合作信息、数据提供者

信息、项目公开日期。注意，星号（*）标识为必填项，其余为选填项。 

 

图 10项目基本信息页 

4.3 项目详情页 

项目基本信息填完后，点击“保存并继续”按钮，进入到项目详情页（如图 11），

本页面要求填写项目类型、样本范围等信息。注意，星号（*）标识为必填项，其余为

选填项。 



 

图 11 项目详情页 

4.4 项目概览页 

项目类型信息填完后，点击“保存并继续”按钮，进入到概览页（如图 12），本页

面是对前面两个表单信息的汇总。如发现有误，可进入到前面任何一个页面进行相应的

修改，如核对无误，可点击“提交”进行提交，项目提交完之后，会自动生成一个访问

号如（CNP0000003）。可通过访问号查看详细的项目信息。注意，点击“提交”后也可

进行修改。在整个项目信息填写过程中，中途退出系统会保留上一次的填写结果。 



 

图 12 项目概览页 

5. 样本提交 

5.1 登录样本页面 

5.1.1 样本公开信息页 

点击导航栏“样本”进入到样本公开信息页，该页展示所有用户公开的样本列表信

息。点击编号，可浏览样本的公开详情页（如图 13-14）。 



 

图 13 样本信息页 

 

图 14 样本公开详情页 

5.1.2 用户提交样本 

点击“我的样本”，可查看用户本人提交的样本（图 15），包括已完成提交和未完

成提交的样本。支持以样本名称/物种为过滤条件进行查询，点击“编辑”自动跳转到

用户上次还未完成的步骤。对于已完成提交的样本，跳转到概览页面。 

点击“新的样本”进入到样本提交页面，可看到表单。 



 

图 15 我的样本页 

5.2 样本基本信息页 

样本基本信息页（如图 16），此页要求填写样本的基本信息，如项目编号，样本公

开日期。注意，星号（*）标识为必填项，其余为选填项。 

 

图 16  样本基本信息页 

5.3 样本类型页 

样本基本信息填完后，点击“保存并继续”按钮，进入到样本类型页（如图 17），

本页面要求选择样本类型。 



 

图 17 样本类型页 

5.4 样本属性页 

选择样本类型后，点击“保存并继续”按钮，进入到样本属性页（如图 18），不同

的样本类型要求填写不同的属性信息，如人类样本属性页要求填写样本名称、分离描述、

年龄、生物材料提供者、性别、组织。支持增加更多的属性信息。注意，星号（*）标

识为必填项，其余为选填项。 



 

图 18 样本属性页 

5.5 概览页 

样本属性信息填完后，点击“保存并继续”按钮，进入到概览页（如图 19），本页

面是对前面三个表单信息的汇总。如发现有误，可进入到前面任何一个页面进行相应的

修改，如核对无误，可点击“提交”进行提交，样本提交完之后，会自动生成一个访问

号如（CNS0000006）。可通过访问号查看详细的样本信息。注意，点击“提交”后也

可进行修改。在整个样本信息填写过程中，中途退出系统会保留上一次的填写结果。  

http://zhang.dc.org/cnsa/project/CNP0000006/


 

图 19 样本概览页 

6. 实验/测序提交 

6.1 登录实验/测序页面 

输入账号和密码后，将进入到 CNSA 页面，点击导航栏“实验/测序”进入到实验/

测序信息页（如图 20）。点击“Run”，可进入测序的列表页面（见图 21）查看提交的

测序的公开列表； 点击带有 CNR 前缀的编号，可看到测序的详细公开信息，与该测序 

相关联的项目，样本，实验信息以及可供下载的数据（见图 22）。 

 



图 20 实验/测序信息页 

 

图 21 测序列表页面 

 

图 22 测序概览页 

点击“我的实验/测序”标签（如图 23）可查看用户本人提交的实验/测序。点击

“新的实验/测序”进入到实验/测序提交页面。点击“Run”，可进入测序的个人递交

列表页面（见图 24），查看提交的测序的详细列表及数据上传进度； 点击“查看”按

钮，可查看提交的详细信息（见图 25）。 

 



图 23 我的实验/测序页 

 

图 24 个人递交测序列表页面 

 

图 25 实验/测序查看页面 

6.2 实验/测序提交页面 

进入实验/测序提交页面后（如图 26），该页要求首先填写数据文件类型，文件名

及 MD5值，MD5 值用来确定数据传输的完整性。其次，填写相关的实验信息，如元信息，

包括测序平台、实验名称、项目编号、样本编号；建库信息，包括建库名称、建库策略、



样本来源、选择和富集方式、测序设计（单末端/双末端测序）；流程信息，包括使用

程序及版本；发布日期。需要注意的是，在提交实验信息之前，需要先提交项目信息和

样本信息，有相应的项目编号和样本编号，才能提交实验信息。填写完成后，数据库会

反馈 FTP账户、密码，用户可通过此账户密码将数据文件传到 FTP服务器，完成数据提

交。上传到 FTP的数据，会通过 MD5来检查和确认数据传输的完整性。填写并检查无误

后，可点击“提交”进行提交，信息提交完之后，会自动生成两个访问号如

（CNX0000006/CNR000001）。可通过访问号查看详细的实验/测序信息。注意，星号

（*）标识为必填项，其余为选填项。点击“提交”后均可进行修改。在整个实验/测序

信息填写过程中，中途退出系统不会保留上一次的填写结果。 

 

图 26实验/测序提交页面 

7. 组装提交 

7.1 登录组装页面 

点击导航栏“组装”进入到组装公开信息页（如图 27），该页展示所有用户公开的

组装列表信息。点击编号，可浏览组装的公开详情页（如图 28）。该页面包含公开的组

装信息，以及关联的项目，样本和可供下载的数据等信息。 

http://zhang.dc.org/cnsa/experiment/update/CNX0000006/


 

图 27  组装信息页 

 

图 28 组装概览页 

点击“我的组装”标签，出现用户本人提交的组装信息，可看到用户提交的数据文

件状态（见图 29）。点击“查看”，可查看提交的详细信息（如图 30）；点击“编辑”，

可编辑更新已提交信息（如图 31）。点击“新的组装”进入到组装提交页面（如图 32）。 

 



图 29 我的组装页 

 

图 30 组装查看页面 



 

图 31 组装编辑页面 

7.2 组装提交页面 

进入组装提交页面后（如图 32），该页要求填写相关的组装信息，如项目编号、样

本编号、文件类型，名称，状态；组装元信息，包括组装标题、组装名称、分子类型、

覆盖度、测序技术、组装方法，需要注意的是，在提交组装信息之前，需要先提交项目

信息和样本信息，有相应的项目编号和样本编号，才能提交组装信息。填写完成信息后，

数据库下方会反馈 FTP 账户、密码，用户可通过此账户密码将数据文件传到 FTP 服务

器，完成数据提交。上传到 FTP的数据，会通过 MD5 来检查和确认数据传输的完整性。

填写并检查无误后，可点击“提交”进行提交，组装信息提交完之后，会自动生成一个

访问号如（CNA0000006）。可通过访问号查看详细的组装信息。注意，星号（*）标识

为必填项，其余为选填项。点击“提交”后，对于提交信息可以进行修改。在整个组装

信息填写过程中，中途退出系统不会保留上一次的填写结果。 

http://zhang.dc.org/cnsa/experiment/update/CNX0000006/


 

图 32 组装提交页面 

三、 帮助 

其他帮助请参考 CNSA的帮助页面里的 FAQ。 


